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Modélisation mathématique de la dynamique des télomeres

Marie DOUMIC, Ecole polytechnique et Inria - Palaiseau

Les télomeres sont des séquences d’ADN spécifiques situées aux extrémités des chromosomes. Ils
agissent comme des capuchons pour les protéger de la dégradation et de la fusion avec d’autres chro-
mosomes, mais lors de la réplication de ’ADN, ils ne sont répliqués que partiellement. En ’absence
d’une enzyme particuliere, la télomérase, permettant leur rallongement, leur érosion progressive en-
traine a terme ce qu’on appelle la sénescence réplicative, liée au vieillissement et & la suppression des
tumeurs.

Dans cet exposé, je passerai en revue les modéles mathématiques de la dynamique de raccourcissement-
rallongement des télomeres, par processus de branchement ou par équations intégro-différentielles [1],
des résultats récents sur leur comportement asymptotique [3], ainsi que leur comparaison avec des
données issues de Saccharomyces cerevisiae [2, 4].
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